时空三极环境大数据平台
拉萨藏族人群线粒体基因组测序数据
英文标题：Mitochondrial genome sequencing data of Tibetan population in Lhasa
1、摘要
采用高通量二代测序的方法，对68个藏族样本进行线粒体全基因组测序。测序平均深度1000×，确保每个样本的线粒体基因组完全覆盖（覆盖度100%）。基于系统发育思想，我们对这些数据进行质量控制，确保没有样本污染等质量问题。同时根据系统发育树，对每个个体进行单倍型类群划分。结果表明，拉萨藏族人群中M9a1a1c1b1a最高（19.12%），其次是G2（13.23%）、M13a（11.76%）、C4a（7.35%）、D4（7.35%）、A11a1a（5.88%）、M9a1b（5.88%），以及F1c、F1g、B4、F1d、M62b、F1a、F1b、G1、M10、M11、M8a、U7a、Z3a。从类群来源来看，包括了旧石器时期类群M13a、M62b、M9a1b等，来源于中国北方粟黍农业人群的M9a1a1c1b1a和A11a1a等，广泛分布于东亚南方的F1a等，分布于东亚北方的C4a、D4等类群。值得注意的是，拉萨藏族母系组分以中国北方粟黍农业人群组分为主，说明中国北方粟黍农业人群遗传输入对该地区人群遗传结构有着重要的影响。另外，从总体来看，拉萨藏族人群的母系遗传结构出现时间分层，可能代表了不同时期进入该地区的人群的遗传印记。
2、关键词
主题关键词：人口,藏族人群
学科关键词：人地关系
地点关键词：拉萨
时间关键词：2019-2020
3、数据细节
1.比例尺：None
2.投影：
3.文件大小：1.08MB
4.数据格式：None
4、空间范围
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5、时间范围2018-12-31 16:00:00+00:00--2019-12-31 16:00:00+00:00
6、引用方式
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